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Figure 4. Schematic representation of the relative abundance of families described in 

Hall and ICU samples.







 La mayoría de los microorganismos que se encuentran en la UCI pertenecían a la 

phyla Actinobacteria, Firmicutes, Proteobacteria y Bacteroidetes. Estos datos 

concuerdan con los resultados previos obtenidos para las comunidades microbianas 

que se encuentran en el cuerpo humano, lo que podría explicarse en términos de 

interacciones entre la microflora normal que viven en los seres humanos y el medio 

ambiente de la sala de UCI.

Diferencias importantes fueron tratados en el nivel del orden, familia y género entre 

la UCI y las muestras del Hall, tanto en términos de abundancia y diversidad

 Las bacterias encontradas en la UCI son capaces de adaptarse a bajas condiciones 

nutricionales y desarrollar mecanismos de resistencia; para sobrevivir en presencia de 

compuestos tóxicos o para persistir en superficies secas por un largo tiempo. ( presión 

selectiva por la antisepsia y por el uso de ATB)

De este estudio se podría inferir que el ambiente de la UCI podría generar la 

selección de especies capaces de vivir en condiciones desfavorables.


